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摘  要：众多文献研究表明生物冶金中微生物系统内浸矿微生物与辅助浸矿微生物间存在协同作用，这与

耗散结构理论存在天然的契合点。采用定性与定量相结合的方法对生物冶金中微生物系统在金属浸出过程

中是否形成耗散结构进行分析，并对生物冶金中微生物系统的演化过程进行推演。研究表明生物冶金中微

生物系统具备耗散结构特征，因此，生物冶金中微生物系统满足耗散结构的开放系统、非线性关系、远离

平衡态和涨落的四大条件，生物冶金中微生物系统在金属浸出过程中存在耗散结构；对生物冶金中微生物

系统进行了演化，得出了生物冶金中微生物系统演化过程图，系统最终会自发的发展到稳定态 x*=(k−d)/β，

其中 k−d 越大，饱和系数 β越小，这个稳定态的数就越大，越有利于微生物金属浸出。 
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    热力学第二定律表明热永远都只能由热处转

到冷处(在自然状态下)，因此我们看到了“时间箭

头”，一切演化必须沿着箭头的方向进行，而反方

向逆箭头的过程是不会自发产生的。热力学第二定

律说明一个孤立的系统要朝均匀、简单、消除差别

的方向发展，这实际上是一种趋向低级运动形式的

退化。克劳修斯把这一理论推广到全宇宙，得出了

“宇宙热寂说”的悲观结论，这与达尔文的进化论

显然是相矛盾的。退化与进化矛盾激发了自然科学

家们的强烈意愿，要在物理、化学系统中，在热力

学第二定律的范围内实现由低级运动形式到高级

运动形式的演化。人们首先在流体系统中成功完成

了这一过程，以后又接二连三地在各种物理、化学

及其他系统实现了这一设想，比如贝纳德对流、激

光等自组织现象或协同作用。普利高津把这种自组

织称为耗散结构，原因是为了维持这类组织必须不

断地对系统作某种形式的“功”，即不断地“耗

散”能量。普利高津分析了这些自组织现象，说明

了耗散结构的特点及其形成条件。耗散结构理论广

泛的应用在众多领域，揭示了其系统耗散结构特征

及演化过程[1−2]。 

    众多学者在微生物冶金领域也开展了与耗散

结构相关的研究工作。PAULA 等[3]通过混合自养菌

和异养菌对黄铁矿浸出进行研究，发现异养菌的加 
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入促进了自养菌对黄铁矿的浸出效率，效率提高的

原因是异养菌与自养菌间的协同作用。JOHNSON[4]

研究表明，浸矿细菌的一些自身代谢产物对细菌生

长有抑制作用，所以加入以有机底物作为能源的异

养菌混合培养会有助于这些微生物生长。在随后的

实 验 中 ， 发 现 用 分 离 到 的 异 养 菌 混 合

Acidithiobacillus thiooxidans(简称 A.t)浸出黄铁矿，

异养菌对其有明显促进效果。刘宏伟[5]指出实际生

物浸出环境中的微生物体系是微生物群落。这些自

养型和异养型微生物存在竞争、吞嘴、共生和协同

关系，同时微生物与浸出环境之间同样存在物质和

能量的交换。NGUYEN 等[6]研究表明，微生物浸出

中采用混合菌群要比单一菌种浸矿效果更优。

XIAO[7]研究表明选择合适的微生物功能种群，提高

生物冶金微生物群落的物种和代谢多样性，是构建

高效生态功能网络的关键。在混合菌种中，除了主

要的浸矿微生物外，另一部分非浸矿细菌能够加速

金属浸出，这样的一些微生物被统称为辅助浸矿微

生物，它们在微生物浸矿过程中也起到了至关重要

的作用，在一定程度上促进了细菌的浸矿效率，这

也可能是微生物浸矿体系中，微生物之间存在协同

作用的体现[8−10]。GURUNG 等[11]研究了在微生物

浸矿过程中自养菌 Acidithiobacillus ferrooxidans(简

称 A.f)与异养菌 A. cryptum 之间的协同作用，研究

发现，A.f 能有效氧化各种化学形态的硫，使 A. 

cryptum 生长不受浸矿液中硫代硫酸盐的影响，同

时，浸出体系中部分有机物可以被 A. cryptum 分

解，阻碍有机物抑制 A.f 菌的生长。异样菌能够产

生维生素类的生长因子对矿物的浸出起到促进作

用。李江等[12]在微生物柱浸试验中发现，混合菌群

更能适应浸出体系，表现出对铁和硫的高氧化性

能，循环利用尾液浸出不仅浸出率稳定也可降低成

本，适合应用于低品位铀矿的开采。 

    综上所述，以上文献研究均表明生物冶金中微

生物系统内浸矿微生物与辅助浸矿微生物两者间

存在协同作用，这与耗散结构理论存在天然的契合

点，但他们并没有对生物冶金中微生物系统是否形

成耗散结构进行系统研究。耗散结构理论的诞生为

探索自然界复杂系统、协同效应提供了一种科学有

效的非线性系统理论[13]。耗散结构是指在远离平衡

非线性区的条件下，当外界条件达到某一阈值时，

量变可能引起质变，系统通过不断地与外界交换能

量和物质，会自动出现一种自组织现象，组成系统

的各子系统会产生一种互相协调的作用，借助于外

界的能流和物质流而维持一种空间或时间的有序

结构[14]。本文将采用定性与定量相结合的方法对生

物冶金中微生物系统在金属浸出过程中是否形成

耗散结构进行分析，并对生物冶金中微生物系统的

演化过程进行推演。 

 

1  生物冶金中微生物类型 
 

    生物冶金中微生物类型主要有浸矿微生物和

辅助浸矿微生物。浸矿微生物有嗜酸性化能自养的

铁/硫氧化菌，承担将金属氧化浸出的作用，主要为

自养型微生物，主要有氧化亚铁硫杆菌(A.f)、氧化

亚铁钩端微螺菌( Leptospirillum ferrooxidans，简称

L.f)和氧化硫硫杆菌(A.t)等[15−16]。其中嗜酸氧化亚铁

硫杆菌(A.f)可以氧化 Fe2+离子、元素硫 S0 和还原态

硫化物；嗜酸氧化硫硫杆菌(A.t)能氧化元素硫，不

能氧化 Fe2+离子；氧化亚铁微螺菌(L.f)能氧化离子，

但不能氧化元素硫[17]。除以上几种主要浸矿微生物

外，目前许多研究发现，在硫化矿堆浸体系、硫化

矿酸性废水以及酸性温泉中存在其它多种微生物

(见表 1)[18−20]。 

    尽管在生物冶金过程中，嗜酸的浸矿微生物起

着主导作用，但是通常在这些环境中也能找到辅助

浸矿微生物。尤其是在酸性矿石排出液的沉淀物中

更容易找到[5]。辅助浸矿微生物是浸矿微生物共同

生活在矿物环境，大多为异养型微生物，对金属浸

出不起直接作用，但这是生物冶金中必不可少的一

类微生物，能起到清除浸矿微生物代谢产物的作

用。这些微生物的一些种类和主要生长条件见表 2。 

    浸矿微生物能氧化 Fe2+或 S2−离子，而辅助浸

矿微生物对 Fe3+或 S6+有还原能力，还可利用浸矿

微生物自养代谢产物作为碳源和能源进行异养生

长并解除有机物对浸矿微生物的抑制作用；在生物

冶金体系中，辅助浸矿微生物能通过生长代谢分解

矿物表面的有机物以提高浸矿微生物对矿物的浸

出效率，而浸矿微生物则可以减轻硫化物对辅助浸

矿微生物的抑制作用。浸矿微生物与辅助浸矿微生

物间的这种协同作用，可以优化环境中群落活性，

互相取长补短，使彼此更好地得到生长，进而促进

矿物的氧化。 
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表 1  主要及其他一些浸矿微生物 pH 及温度生长条件表 

Table 1  Table of pH and temperature growth conditions of major and other leaching microorganisms 

species name 
Growth conditions: 

pH range 
Optimum growth 

pH 
Growth conditions: 

Temperature range/℃ 
Optimum growth 
temperature/℃ 

Acidithiobacillus thiooxidans 0.5−6.0 2.0−2.5 10−37 30−35 

Leptospirillum ferrooxidans 1.0−6.0 2.0 2−40 28−30 

Acidithiobacillus ferrooxidans 0.5−6.0 2.0−3.0 15−35 30−35 

Thiobacillus thioparus 4.5−10.0 6.6−7.2 10−37 20 

Thiobacillus intermedius 1.9−7.0 6.0−7.0 25−35 30 

Thiobacillus neapolitanus 3.0−8.5 6.2−7.0 8−37 28 

 

表 2  辅助浸矿微生物 pH 及温度生长条件表 

Table 2  Table of pH and temperature growth conditions of auxiliary leaching microorganisms 

Species name 
Growth conditions: 

pH range 
Optimum  
growth pH 

Growth conditions: 
Temperature range/℃ 

Optimum growth 
temperature/℃ 

Acidiphilium spp. 2.0−6.0 3.5 20−40 30 

Aph.acidophilum 1.5−6.0 3.0−3.5 10−35 25−35 

A.cryptum 1.5−5.9 3.0 20−41 35−41 

A.symbioticum 1.5−5.0 3.0−4.0 − 37 

A.organovorum 2.0−5.5 3.0 20−45 37 

A.multivorum 1.9−5.6 3.5 17−42 27−35 

Thiobacillus acidophilus 1.5−6.5 2.5−3.0 25−37 27−30 

Ferromicrobium acidophilus 1.3−4.8 2.0−2.5 20−40 37 

 

 

2  生物冶金中微生物系统耗散结构
特征分析 

 

    普利高津提出了形成耗散结构的 4 个必要条件

为：必须是一个开放系统；系统状态变化是非线性

关系；系统远离平衡态；系统从无序向有序演化是

通过随机的涨落来实现。因此探讨生物冶金中微生

物系统耗散结构特征，需要回答 4 个方面的问题：

1) 生物冶金中微生物系统是否是开放系统？2) 生

物冶金中微生物系统状态变化是否是非线性关

系？3) 生物冶金中微生物系统能否到达远离平衡

态？4) 生物冶金中微生物系统如何从不稳定状态

跃迁到一个新的有序态？ 

 

2.1  生物冶金中微生物系统是一个开放系统 

    热力学第二定律告诉我们，一个孤立系统的熵

一定要随时间增大。熵达到最大值，系统达到最无

序的平衡态。所以，孤立系统绝不会出现耗散结构。

即使原来的系统存在耗散结构，一旦把系统孤立起

来，这个结构就要瓦解。那么开放系统为什么会出

现本质上不同于孤立系统的行为呢？原因在于系

统同外界之间的熵的交换 deS。在开放的条件下，

系统的熵 dS 有 deS 和 diS 两部分组成，即 

dS=deS+diS。在 deS＜0 的情况下，只要这个负熵

流足够强，它除了抵消掉系统内部的熵增 diS 外，

还能够使系统的总熵 dS 减少，从而使系统进入相

对有序的状态。生物冶金中微生物系统需外界的

CO2、O2、黄铁矿等物质来源，以满足微生物的生

长，这些物质是微生物系统的负熵。所以，生物冶

金中微生物系统是具有达到耗散结构的开放系统

条件。 

 

2.2  生物冶金中微生物系统状态变化是非线性关系 

    生物冶金中微生物系统状态变化的量叫状态

变量 x，这些变量用来说明系统的有序程度，所以

也叫做序参量。生物冶金中微生物系统状态变化可

用浸矿微生物的数量来表征，因为生物冶金中微生
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物系统浸出金属是由浸矿微生物来完成的，浸矿微

生物与辅助浸矿微生物的协同结果也是促进浸矿

微生物的生长、繁殖。因此，x 也可表示浸矿微生

物的个体数。 

    最简单的浸矿微生物方程便是以下线性方程 

d

d

x
kx dx

t
                                (1) 

    这里 k 和 d 为两正数。增殖系数 k 代表浸矿微

生物繁殖后代的能力，d 则表示其死亡率。 

    其定态解为 
 

( ) 0,  0k d x x     
 
    在初始条件下( s 0x a  )，方程(1)的解是 

( )e k d tx a                                 (2) 

    如果 C 源、O2、黄铁矿短缺等，就会出现 k＜d

的情况。随着 t→∞，x→0，浸矿微生物将会在系统

中消失，详见图 1。 
 

 

图 1  浸矿微生物消失 

Fig. 1  Disappearance of leaching microorganisms 

 

    而当食品丰富，环境优越，条件有利于浸矿微

生物的繁殖发展时，便会有 k＞d，这时只要初始的

xs 不为零，以后浸矿微生物都会繁荣发达，以至无

穷(详见图 2)。 
 

 

图 2  浸矿微生物发展 

Fig. 2  Development of leaching microorganisms 

    因此生物冶金中微生物系统在线性条件下，k

＜d 时，回到 x=0 的解上来，这时热力学分支是稳

定的；k＞d 时，这样序参量离 x=0 的距离越来越远，

热力学分支不再稳定，详见图 3。这两种归宿我们

都不感兴趣。我们希望看到的是，在一定条件下系

统能脱离序参量为零的热力学分支而发展到具有

非零、又有限的序参量值的耗散结构分支上。要在

数学上实现这一前景，所考虑的方程必须是非线性

的。 

 

 

图 3  过临界点 C，热力学分支失稳，系统要进入稳定的

耗散结构分支或不稳定的热力学分支 

Fig. 3  Through critical point C, thermodynamic branch is 

unstable, and system must enter a stable dissipative 

structure branch or an unstable thermodynamic branch 

 

    在生物界，旧的物种由于不适应环境的变化而

被淘汰的现象司空见惯。然而，作为适者生存下来

的物种从未出现过无穷发展的现象，原因仍在于线

性方程(1)没有考虑极为重要的饱和因素。由于自然

资源有限，每一物种的发展要受到这种有限资源(如

食物等)的制约。当个体数 x 很小时，这种制约不明

显。随着 x 的增大，自然资源越来越被充分地应用，

对这种资源的竞争就越来越激烈。很多较弱的个体

会因得不到生存所必要的物品而中途夭亡，不能参

与繁殖后代。这样，从增殖系数 k 中必须减去一项

考虑到饱和效应的项。由于饱和效应随着 x 的增加

而日趋显著，这附加项应与 x 有关。于是 k 应被

k→ k x 所代替。而浸矿微生物方程(1)最后变成 
 

2d
( ) ( )

d

x
k x x dx k d x x

t
                  (3) 

 
    β为饱和系数。 

    所以，生物冶金中微生物系统是具有达到耗散

结构的非线性关系条件。 
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2.3  远离平衡态 

    从 2.2 线性方程分析可得，平衡态和近平衡态

(线性区)的系统总倾向是趋于无序。所以出现耗散

结构的另一重要条件是外界必须驱动开放系统跃

出非平衡线性区，到达远离平衡态的区域去。 

2.3.1  非线性稳定性分析 

    浸矿微生物方程为 

d
( )

d

x
f x

t
                                 (4) 

    ( )f x 是 x 的非线性函数。 

    在非线性方程中要判断一个定态解的稳定性，

可以推广前面线性方程(1)的稳定性分析方法。假定

方程(4)的定态解是 x=x0，即 

0( ) 0f x                                   (5) 

    现在在定态 x0 上加一个小小的微扰 x ，使 

0x x x    

    我们要看，在 t＞0 后，x 是趋于 x0 还是远离 x0。

如是前者，则 x0 是稳定的；如是后者，说明 x0 不稳

定。把 0x x x   代入(4)，由于 x0 是常数，方程(4)

变成 

0
d( )

( )
d

x
f x x

t


                            (6) 

    又因为 x 是极小的偏离，所以 0( )f x x  可以

表示为 

0 0 0( ) ( ) ( ) ( )f x x f x f x x f x x                (7) 

    其中 

0

0
d ( )

( )
d x x

f x
f x

x 

   

    式(7)的第二个等号是因为考虑到式(5)。这样式

(6)就化为线性方程 

0
d( )

( )
d

x
f x x

t

                             (8) 

    和式(1)一样，它的解为 

0( )
0e f x tx x     

这里 0x 是在 t=0 时微干扰使 x 对定态 x0偏离的值。

现在，x0 的稳定性就决定于 0( )f x 。如 0( )f x ＜0，

则 x0 稳定； 0( )f x ＞0，说明 x0不稳定。 

2.3.2  生物冶金中微生物系统的非线性定态分析 

    在生物冶金中微生物系统内存在浸矿微生物

的生长存在式(3)非线性增长方式。 

2d
( ) ( )

d

x
k x x dx k d x x

t
                  (3) 

    这个方程与线性方程(1)的不同之处在于它增

加了一个非线性项 x2。 

    (3)的定态方程 

2( ) 0k d x x    

    有两个解 

0x  和
k d

x



  

    定态解是热力学分支解 0x  。那么这个解是否

稳定呢？在 0x  附近，方程(4)通过(8)的证明可线

性化为 
 
d

(0) ( )
d

x
f x k d x

t

       

 
    其解为 

( )
0e k d tx x                                (9) 

    当(k−d)＜0，随着 t→∞， x →0。因此 x=0 的

解是稳定的。然而当 k＞d 时，尽管 x=0 仍然是序

参量方程(4)的定态解，但它已不再稳定，因为(9)

式中 e 指数上 k−d 为正，所以对 x=0 的微小偏离都

会使系统离热力学分支越来越远。这种偏离会不会

无穷发展下去呢？不会。非线性项 x2会把序参量限

制在一个有限而非零的值上。现在，我们可以对新

的定态 0
k d

x



 进行线性稳定性分析。x0 在附近

非线性方程(4)通过(8)的证明可线性化为 

0
d

( )
d

x
f x x

t

     

( ) 2 ( )
k d

k d x k d x


 
       

 
 

    其解 ( )
0e k d tx x      

    当 k＜d 时，随 t→∞， x →∞，这样序参量离

( ) /x k d   距离越来越远，热力学分支不再稳定。

但是当 k ＞ d 时，随 t→∞ ， x →0 ，所以

0 ( ) /x k d   是稳定的。这样，我们看到了非线性

项的奇特作用。它使热力学分支失稳后序参量并不

向无穷发散，而收敛到了序参量不为零的新的稳定

态上，这个稳定态就是图 3 中的耗散结构分支。 
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    因此，从以上分析可得出，当 k＜d 时，浸矿

微生物在生物冶金中微生物系统内会慢慢消失。但

当 k＞d 时，浸矿微生物数量不会发展到无穷，而

只是发展到稳定态 

* ( ) /x k d    

    k＞d 越大，饱和系数 β越小(即资源越丰富)，

这个稳定态的数就越大。如果 β很大(资源短缺，而

饱和效应显著)，即使 k 很大(浸矿微生物繁殖能力

强)，最终浸矿微生种群也不会很大。这个稳定态值

就是生物冶金中微生物系统允许浸矿微生物所能

维持的浸矿微生物的个体数目(见图 4)。 

 

 

图 4  浸矿微生物数量 

Fig. 4  Number of leaching microorganisms 

 

    在生物冶金中微生物系统的平衡态(孤立系统) 

x=0，系统是稳定的。随着外界环境改变(加入辅助

浸矿微生物、CO2、O2 等)，系统成了开放系统，浸

矿微生物不断的生长、繁殖，但由于饱和效应的存

在，浸矿微生物不可能会一直在线性区，系统会跃

出非平衡线性区；当浸矿微生物的 k＞d 时，系统

会发展到稳定态 * ( ) /x k d   ，这个稳定态显然远

离了平衡态。 

    以上是从定量角度分析生物冶金中微生物系

统存在远离平衡态。下面将从定性角度分析生物冶

金中微生物系统存在远离平衡态。众多文献从实验

角度，观察到浸矿微生物与辅助浸矿微生物互为促

进，两者存在的协同作用，浸矿微生物的生长、复

制需要系统内的伴生矿体黄铁矿以及外界环境的

CO2 和 O2 等，其代谢产生的 DOC 需要辅助浸矿微

生物清除，否则会抑制浸矿微生物的生长，因为

DOC 恰好是辅助浸矿微生物的能源，辅助浸矿微生

物得到生长、繁殖又可以清理更多的浸矿微生物的

代谢产物，从而不断的提高系统内金属浸出效率。

系统内浸矿微生物与辅助浸矿微生物的协同作用

是系统到达远离平衡态的证明。 

    所以，从定性与定量角度都得出了生物冶金中

微生物系统是具有达到耗散结构的远离平衡态条

件。 

 

2.4  生物冶金中微生物系统涨落导致有序 

    涨落是系统要素的独立运动或局部产生的各

种运动以及在环境的干扰下系统状态变量偏离平

均值的一种随机现象。生物冶金中微生物系统从一

开始浸出就存在的涨落，这些涨落不会对系统产生

大的影响，还不会出现高效浸出。但是在临界点的

涨落则十分不同，这种涨落会不仅强度大，而且具

有时间和空间的协同，热力学分支失去稳定。正是

这个“失去稳定”联系着自组织。从上述证明中可

得，当浸矿微生物 k＞d 时，浸矿微生物数量不会

发展到无穷，而是会发展到稳定态，k=d 就是系统

“失去稳定”进入自组织突变的临界点。 

    有一点需注意，在系统到达临界点之前，系统

需不断接受正反馈。在生物冶金中微生物系统内，

浸矿微生物通过自我复制、自我放大使无数个小分

子的微观行为得到协同而产生出宏观的序，浸矿微

生物的自我复制、自我放大就是正反馈。浸矿微生

物的自我复制、自我放大需系统是开放的、需辅助

浸矿微生物的帮助，因为辅助浸矿微生物可以清除

浸矿微生物产生的 DOC，但是数量不能太多，若占

了优势的话会影响自养型微生物生长，否则就会出

现负反馈，最终影响金属浸出。热力学分支的稳定

性取决于这种正反馈与耗散因素的竞争。当正反馈

较弱而后者占优势时，热力学分支是稳定的；反之，

正反馈起支配地位了，原来的状态就要失稳，使得

系统涨落累积放大，系统到达临界点附近，这时，

很可能出现巨涨落，而这种涨落可能不被耗散，导

致系统跃迁到一个新的有序态。 

 

3  生物冶金中微生物系统的演化 
 

    通过生物冶金中微生物系统耗散结构特征分

析，可以得出生物冶金中微生物系统的演化过程。

生物冶金中微生物作用浸出金属主要靠浸矿微生

物，但是在浸出的过程中会产生有机物质 DOC，

DOC 会抑制浸矿微生物的增长，使系统不断的产生

正熵，最后系统会达到平衡态，无法实现微生物金
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属浸出。因此生物冶金中微生物系统需要加入外界

负熵，一定量的辅助浸矿微生物，清除系统内的

DOC，而且生物冶金中微生物作用过程中也需要外

界的 CO2 和 O2。因此要使得生物冶金中微生物系

统出现耗散结构，首先是生物冶金中微生物系统需

是一个开放系统，向系统输入外界负熵，除了抵消

系统内正熵，还能使系统总熵减少。然后系统慢慢 

远离平衡态，处在非线性区 2d
( )

d

x
k d x x

t
   ，浸 

矿微生物不断的自我复制、自我放大的正反馈，使

得系统涨落累积放大，当参量 k＞d (k=d 是突变的

临界点)时，涨落累积引发突变，系统发展到稳定态
* ( ) /x k d   ，形成了新的有序结构进入新的演化

轨道，生物冶金中微生物系统出现耗散结构，实现

微生物金属高效浸出。以上演化过程详见图 5。 

 

4  结论 
 

    1) 生物冶金中微生物系统具备耗散结构特征。

因此，生物冶金中微生物系统满足耗散结构的开放

系统、非线性关系、远离平衡态和涨落的四大条件，

生物冶金中微生物系统在金属浸出过程中存在耗

散结构。 

    2) 对生物冶金中微生物系统进行了演化，得出

了生物冶金中微生物系统演化过程图。前面我们已

经说明生物冶金中微生物系统是一个开放系统，需

向系统输入外界负熵，以此抵消系统内正熵，使系

统总熵减少。然后系统慢慢远离平衡态，处在非线 

性区 2d
( )

d

x
k d x x

t
   ，浸矿微生物不断的自我复 

 

 

图 5  生物冶金中微生物系统演化过程图 

Fig. 5  Evolution process diagram of microbial system in biometallurgy 
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制、自我放大的正反馈，使得系统涨落累积放大，

当参量 k＞d (k=d 是突变的临界点)时，涨落累积引

发突变，系统发展到稳定态 * ( ) /x k d   ，形成了

新的有序结构进入新的演化轨道，生物冶金中微生

物系统出现耗散结构，实现微生物金属高效浸出。 

    3) 稳定态方程中 k d 越大，饱和系数 β越小，

这个稳定态的数就越大，越有利于微生物金属浸

出。首先系统内需提供一定量的 CO2 和 O2，为浸

矿微生物提供 C 源和载体；其次系统内需有充足的

伴生矿体黄铁矿，为浸矿微生物提供能源，若系统

内不够，在经济允许的条件下需向系统内加入外源

黄铁矿。 

 

符号表 

x为浸矿微生物的个体数 

k 为浸矿微生物繁殖后代的能力 

d 为浸矿微生物死亡率 

xs 为浸矿微生物初始数量 

t 为时间 

β为饱和系数 

( )f x 为 x 的非线性函数 

x0 为浸矿微生物的定态数量(可能稳定，可能不稳

定) 

x 为浸矿微生物数量的微扰(微小变化) 
*x 为浸矿微生物的稳定态数量 
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Abstract: Many literature studies have shown that there is a synergistic effect between the leaching 

microorganisms and auxiliary leaching microorganisms in the microbial system in biometallurgy, which has a 

natural fit with the theory of dissipative structure. A combination of qualitative and quantitative methods is used to 

analyze whether the microbial system in biometallurgy forms a dissipative structure during the metal leaching 

process, and the evolution of the microbial system in biometallurgy is deduced. Studies have shown that the 

microbial system in biometallurgy has the characteristics of dissipative structure. Therefore, the microbial system 

in biometallurgy satisfies the four major conditions of dissipative structure: open system, nonlinear relationship, far 

from equilibrium and fluctuations. In biometallurgy, the microbial system is in metal There is a dissipative 

structure in the leaching process; the microbial system in biometallurgy is evolved, and the evolution process 

diagram of the microbial system in biometallurgy is obtained. The system will eventually develop spontaneously to 

a new steady state x*=(k−d)/β, Where the larger the k−d, the smaller the saturation coefficient β, and the larger the 

steady-state number, which is more conducive to microbial metal leaching. 

Key words: microbial system; dissipative structure characteristics; evolution 
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